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Bilan du workpackage 3

Veille sur les outils de visualisation de graphes
➔ document répertoriant les outils de visualisation de graphes : 

https://sysmics.cati.inrae.fr/sites/default/files/wp3/201906_outil_visualisation_processus.pdf

Investigation plus approfondie des outils :
➔ rpViz : visualisation de voies métaboliques

➔ Escher : visualisation de flux dans un réseau métabolique

https://sysmics.cati.inrae.fr/workpackage3

Escher rpViz

https://sysmics.cati.inrae.fr/sites/default/files/wp3/201906_outil_visualisation_processus.pdf
https://github.com/brsynth/rpVisualiser
https://escher.github.io/
https://sysmics.cati.inrae.fr/workpackage3
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Genoscapist
Visualisation de grandes quantités de données hétérogènes le long du génome

https://genoscapist.migale.inrae.fr/

https://sysmics.cati.inrae.fr/
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Contexte

Besoins en visualisation de données des collaborateurs microbiologistes
➔ données transcriptomiques non agrégées sur de grands ensembles de données (permettant la

découverte de mécanismes biologiques non canoniques)
➔ navigation basée sur la corrélation d’expression entre les gènes
➔ vues personnalisables : sélection des échantillons et coloration
➔ accès facile en ligne

Versions web statiques basées sur MuGeN utilisées par la communauté de B. subtilis1 et de S.
aureus2

Les outils existants (JBrowse, IGV, Panoptes, ...) ne permettent pas d’avoir toutes ces 
fonctionnalités dans un seul navigateur

1 Nicolas, P. et al. (2012). DOI: 10.1126/sciences.1206848
2 Mäder, U. et al. (2016). DOI: 10.1371/journal.pgen.1005962

https://genoscapist.migale.inrae.fr/

http://genome.jouy.inra.fr/MuGeN/
https://jbrowse.org/jb2/
https://software.broadinstitute.org/software/igv/
https://github.com/cggh/panoptes
https://doi.org/10.1126/sciences.1206848
https://doi.org/10.1371/journal.pgen.1005962
https://sysmics.cati.inrae.fr/
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Architecture

Technologies utilisées

➔ côté serveur :

➔ côté client :

➔ stockage des données :

Code source

➔ dépôt :

➔ licence GNU GPL

https://genoscapist.migale.inrae.fr/

https://sysmics.cati.inrae.fr/
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Architecture

Données Tiling-array
➔ 20 conditions

➔ 269 échantillons

➔ 191 000 mesures ponctuelles d’expression par
échantillon

Données RNA-Seq
➔ 3 conditions

➔ 36 échantillons

➔ 1 300 000 mesures ponctuelles d’expression par

échantillon

https://genoscapist.migale.inrae.fr/

Dérozier, S et al. (2011).

DOI: 10.1186/1746-4811-7-8

https://sysmics.cati.inrae.fr/
https://doi.org/10.1186/1746-4811-7-8
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Fonctionnalités
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https://sysmics.cati.inrae.fr/
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Evolutions & Perspectives

Visualisation d’autres types de données
➔ RNA-Seq et 5’-RNA-Seq
➔ utilisation de glyphes personnalisés en SVG

Personnalisation et gestion des « pistes de données » côté utilisateur

Chargement et visualisation de données à la volée

Portail agrégateur de visualisation inter-projet par génome de référence

Poursuite des déploiements associés à des projets de recherche

https://genoscapist.migale.inrae.fr/

https://sysmics.cati.inrae.fr/
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Minimal genome Bacillus subtilis (en cours)
Représentation de modifications génomiques (délétions, cassettes de sélection et
cicatrices de construction).
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RNA-Seq Bacillus subtilis (en cours)
Visualisation multi-échelle (vue large ou à la base près) en utilisant des solutions de
segmentations de signal.
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Projets

Projet de ré-annotation de Staphylococcus aureus
➔ tiling-array (Dérozier et al. 2021)
Projet de ré-annotation de Bacillus subtilis
➔ tiling-array (Dérozier et al. 2021)
Génome minimal de Bacillus subtilis
➔ tiling-array et structure génomique (associé à une publication, 2021)
Modulation d’expression de Rho chez Bacillus subtilis
➔ RNA-seq (associé à une publication, 2021)
ANR CoNoCo (Bacillus subtilis)
➔ RNA-seq (associé à une publication)
Workflow d’annotation de pseudogènes
➔ annotation (associé à une publication, 2021)

https://genoscapist.migale.inrae.fr/

https://sysmics.cati.inrae.fr/
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Perspectives du workpackage 3

Interfaces de visualisation le long du génome
➔ visualisation de profils RNA-Seq → étude des choix possibles de visualisation pour ce type de

données qui présentent une granularité plus importante de données brutes par rapport aux
données de tiling array déjà traitées.

Interfaces de visualisation de réseaux
➔ suite aux échanges lors du workshop Work4Graph, évaluation d’autres solutions de

visualisation, notamment MetExploreViz.

Interfaçage des outils de visualisation avec les données extraites du système informatique
structuré proposé par le WP1
➔ l’objectif final du WP3 est d’interconnecter les outils de visualisation le long du génome ainsi

que les outils de visualisation de réseaux avec l’entrepôt de données issu du WP1.

https://sysmics.cati.inrae.fr/workpackage3

https://metexplore.toulouse.inrae.fr/metexploreViz/doc/index.php
https://sysmics.cati.inrae.fr/workpackage3

